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Sum europejski cieszy sie duzym zainteresowaniem wsréd hodowcoéw i jest jednym
z najbardziej obiecujgcych gatunkéw europejskiej akwakultury. Pomimo rosngcego zna-
czenia sumaw akwakulturze, dane genetyczne dla tego gatunku sg wcigz ubogie. Wptyw
warunkoéw hodowlanych na materiat genetyczny ryb przetrzymywanych w niewoli jest
bardzo ztozony, a przez to niezwykle trudny do przewidzenia. Prowadzenie monitoringu
genetycznego stad hodowlanych ryb jest bardzo wazne w nowoczesnej akwakulturze,
gdyz pozwala na odpowiednie zarzgdzanie stadami oraz przeciwdziata niekorzystnym
zmianom w strukturze genetycznej populacji. Biorgc pod uwage obecny stan wiedzy na
temat informacji genetycznej o stadach tartowych suma, za celowe uznano wykonanie
analizy zmiennosci genetycznej (z zastosowaniem wybranych fragmentéw mikrosateli-
tarnego DNA) stada hodowlanego suma europejskiego pochodzacego z Gospodarstwa
Rybackiego Wasosze koto Konina w wojew6dztwie wielkopolskim. O stanie badanego
stada wnioskowano w oparciu o podstawowe parametry genetyczne, m.in.: wskaznik
polimorficznosci (PIC), indeks bior6znorodnosci Shanona-Weinera (l), wspétczynnik
inbredu (Fis) oraz indeks Garza-Williamsona (M). Uzyskane dane pozwalajg na przemy-
$lane i ukierunkowane selekcje oraz dobér par tartowych w ramach prowadzonej hodow-
li, co stwarza mozliwos¢ produkcji materiatu o wysokich parametrach hodowlanych.





