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Niniejsza praca prezentuje charakterystyke genetyczng czterech stad gtowacicy
pochodzacych z Polski, Niemiec, Stowaciji i Ukrainy przy zastosowaniu 10 fragmentéw
mikrosatelitarnego DNA. Badane stada gtowacicy wykazywaty réznice w strukturze
genetycznej (Fst=0,1139; AMOVA=13,20%) wskazujac, iz nie dzielg jednej puli genowej
oraz cechujg sie specyficznym dla siebie garniturem genetycznym, odzwierciedlajgcym
ich przystosowanie do odmiennych warunkéw $rodowiskowych w poszczegoélnych
regionach geograficznych. Wszystkie analizowane parametry réznorodnosci genetycz-
nej konsekwentnie szeregowaty badane grupy ryb, od charakteryzujgcego sie najwyz-
szym poziomem zmiennos$ci genetycznej stada z Niemiec do cechujgcego sie najniz-
szym poziomem zmienno$ci genetycznej stada z Ukrainy (Niemcy>Stowacja>Pol-
ska>Ukraina). Obserwowana $rednia heterozygotyczno$¢ (Ho) w badanych loci przyj-
mowata wartosci pomiedzy 0,483 a 0,686. Z kolei oczekiwana heterozygotycznos¢ (He)
wahata sie miedzy 0,537-0,645. Analizowane grupy ryb znajdowaty sie w réwnowadze
Hardego-Weinberga, pomimo ze od 1 do 5 z analizowanych loci wykazywato odchylenie
od modelu réwnowagi Hardego-Weinberga. Srednie wartoéci indeksu Garza-Williamso-
na (M) u badanych stad gtowacicy byty bardzo niskie, wahajgc sie miedzy 0,14 a 0,28, co
moze wskazywaé, ze analizowane stada ryb mogty doswiadczy¢ w przesztosci efektu
zatozyciela lub waskiego gardta. Najkrétszy dystans genetyczny na poziomie 0,033,
zaobserwowano pomiedzy rybami z Polski i Ukrainy, wskazujgc, ze wspomniane stada
gtowacicy cechujg sie najbardziej zblizong strukture genetyczna.





