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W latach 60. XX wieku do wód Polski zosta³ wprowadzony obcy gatunek, tj. peluga.

Gatunek ten krzy¿owa³ siê z bardzo cennym pod wzglêdem gospodarczym gatunkiem

rodzimym, tj. siej¹. W niniejszej pracy zosta³a podjêta próba oceny stopnia hybrydyzacji

pomiêdzy siej¹ a pelug¹ na podstawie analizy 12 loci mikrosatelitarnego DNA (msDNA)

i ok. 700 par zasad sekwencji j¹drowego DNA (ITS1). Analizowano 2 populacje siei z Pol-

ski, jeziorn¹ formê z jeziora Miedwie i wêdrown¹ z Zalewu Szczeciñskiego oraz popula-

cjê siei z litewskiego Jeziora Wisztynieckiego. Jako referencyjn¹ populacjê pelugi wybra-

no hodowlan¹ populacjê pelugi z Litwy. Wyniki analiz msDNA wskaza³y odrêbnoœæ popu-

lacji pelugi i trzech analizowanych populacji siei, a zatem brak mieszañców miêdzyga-

tunkowych w badanych populacjach. Analiza sekwencji ITS1 doprowadzi³a do tego

samego wniosku.
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