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Zastosowanie analiz genetycznych do
identyfikacji tarlakow jesiotra syberyjskiego
(Acipenser baerii)
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W niniejszej pracy przedstawiono zastosowanie analizy polimorfizmu mikrosatelitar-
nego DNA do identyfikacji par rozrodczych jesiotra syberyjskiego. Na podstawie prze-
prowadzonej analizy genetycznej, opartej na poréwnaniu genotypow samic i samcow,
zidentyfikowano jedng pare ryb charakteryzujgcg sie najwiekszym podobienstwem
(81,25%). Niski wspétczynnik podobienstwa (18,75%) wsrdd wytypowanych par
tartowych obserwowano u 28 par. Najliczniejszg grupe wéréd analizowanych par rozrod-
czych stanowity pary o wspétczynniku podobienistwa rownym 25,00%. Zaprezentowana
metodyka badawcza oraz uzyskane wyniki badan umozliwiajg doboér osobnikéw w pary
rozrodcze w taki sposéb, aby utrzymywac jak najwiekszg réznorodno$¢ genetyczng
w stadzie. Opisana metoda badawcza pozwala réwniez uzyskaé informacje na temat
zmiennosci genetycznej stada ryb jesiotrowatych.

17



