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W niniejszej pracy przedstawiono zastosowanie analizy polimorfizmu mikrosatelitar-

nego DNA do identyfikacji par rozrodczych jesiotra syberyjskiego. Na podstawie prze-

prowadzonej analizy genetycznej, opartej na porównaniu genotypów samic i samców,

zidentyfikowano jedn¹ parê ryb charakteryzuj¹c¹ siê najwiêkszym podobieñstwem

(81,25%). Niski wspó³czynnik podobieñstwa (18,75%) wœród wytypowanych par

tar³owych obserwowano u 28 par. Najliczniejsz¹ grupê wœród analizowanych par rozrod-

czych stanowi³y pary o wspó³czynniku podobieñstwa równym 25,00%. Zaprezentowana

metodyka badawcza oraz uzyskane wyniki badañ umo¿liwiaj¹ dobór osobników w pary

rozrodcze w taki sposób, aby utrzymywaæ jak najwiêksz¹ ró¿norodnoœæ genetyczn¹

w stadzie. Opisana metoda badawcza pozwala równie¿ uzyskaæ informacje na temat

zmiennoœci genetycznej stada ryb jesiotrowatych.
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