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Lipieñ europejski jest gatunkiem bardzo cennym z uwagi na jego znaczenie ekolo-

giczne i walory wêdkarskie. Du¿e zainteresowanie po³owami wêdkarskimi sprawi³o, ¿e

w ostatnich latach lipienia wprowadza siê do rzek, w których wczeœniej nie wystêpowa³.

Brak skoordynowanego programu ochrony lipienia i planowania zarybieñ polskich rzek

mo¿e doprowadziæ do utraty naturalnych populacji tego gatunku. St¹d te¿ konieczne jest

uzyskanie informacji na temat bie¿¹cych zasobów zmiennoœci genetycznej i polimorfi-

zmu genetycznego stad tar³owych wywodz¹cych siê z populacji naturalnych. W niniej-

szej pracy przedstawiono wyniki analiz zmiennoœci genetycznej stada tar³owego lipienia

w Zak³adzie Hodowli Ryb £ososiowatych Instytutu Rybactwa Œródl¹dowego. Analizê

polimorfizmu genetycznego wykonano na poziomie j¹drowego (msDNA) i mitochondrial-

nego DNA (mtDNA).
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